Specifikace zapoc¢tového programu - Program pro
urceni optimalniho prirazeni DNA sekvenci

Karel Novak

Program bude fesit problém optimalniho ptifazeni dvou sekvenci DNA. Pro-
gram bude nacitat vstupni sekvence ve formdtu FASTA. Vysledné piirazeni
bude zobrazeno graficky. Program bude umozinovat nastaveni zptsobu
penalizace rozdilu a mezer.

Program bude pfifazovat pomoci algoritmu s linedrni pamétovou slozitosti.
Vypocet bude rozlozen do vice vlaken.

Program bude naprogramovan v jazyce C++ za pouziti multiplatformnich
knihoven.



